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Brazil
T. itacarambiensis Trajano and de Pinna, 1996 

T. dali Rizzato, Costa-Jr, Trajano and Bichuette, 2011

T. rubbioli Bichuette y Rrizzato, 2012

Venezuela
T. spelaeus DoNascimiento, Villarreal & Provenzano, 2001

T. conradi DoNascimiento, 2005

Los Trichomycterus, peces neotropicales e andinos
de alta capacidad adaptativa

Siluriformes (bagres) , Familia Trichomycteridae : 41 genero, 300 especies 
Amplia distribución en Central y Sur América,
Cuencas Pacificas y Atlánticas, desde el nivel del Mar hasta mas de 4500m
En aguas termales (>40°C), en aguas saladas, En aguas subterráneas ... 

El genero Trichomycterus es el mas diverso con >170 especies (Eschmeyer et al., 
2017) y > 11 especies subterráneas (troglofilas y troblobitas)

Bolivia
T. chaberG Durand, 1968

Colombia

T. sandovali Ardila-Rodríguez, 2006

T. santanderensis Castellanos-Morales, 2007

T. uisae Castellanos-Morales, 2008

T. skeG Castellanos-Morales, 2010

T. donascimientoi Castellanos-Morales, 2018 
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Castellanos-Morales $�QHZ�VSHFLHV�RI�FDYH�FDWÀVK��JHQXV�Trichomycterus��6LOXULIRUPHV��7ULFKRP\FWHULGDH���
IURP�WKH�0DJGDOHQD�5LYHU�V\VWHP��&RUGLOOHUD�2ULHQWDO��&RORPELD�

%DVNLQ�� ������� 7KH� SUHVHQFH� RU� DEVHQFH� RI� WKH�
cornea was determined by direct observation 
throughout light stereo microscope.  Color was 
determined according to the Munsell soil color 
FKDUW� �0�� �������� 0RUSKRORJLFDO� GDWD� IRU� RWKHU�
species are based on personal observations, 
literature and available images at the Image

%DVH� ZHEVLWH� IURP� WKH� $OO� &DWÀVK� 6SHFLHV�
Inventory (Morris et al., 2006) and the Illustrated 
and online catalog of type specimens from the 
Instituto de Investigación de Recursos Biológicos 
Alexander von Humboldt� �'R1DVFLPLHQWR� et al., 
2016). Institutional abbreviations follow Sabaj 
(2016).

)LJXUH��� Trichomycterus donascimientoi��&$&�&'0%������KRORW\SH��
7����PP�6/��&RORPELD��6DQWDQGHU�GHSDUWPHQW��/D�3D]�PXQLFLSDOLW\��
*HGDQLD� &DYH�� 6XiUH]� 5LYHU� EDVLQ�� 0DJGDOHQD� 5LYHU� V\VWHP��
Lateral view of the right side. Scale bar = 1 cm.

5HVXOWV

Trichomycterus donascimientoi, new species

+RORW\SH�� &$&�&'0%� ����� ����� PP� 6/��
&RORPELD��'HSDUWDPHQWR�GH�6DQWDQGHU��0XQLFLSLR�
/D�3D]��YHUHGD�&DVDV�%ODQFDV��FXHYD�GH�*HGDQLD��
��NP�6RXWK�RI�WRZQ�������·����µ�1������·����µ�:��
HOHYDWLRQ� �����P��� QHDU� TXHEUDGD�/D�*UDQ�&XUt��
middle Suárez River drainage, Magdalena River 

system, César A. Castellanos-M., Fabián Moreno-R 
	�/LOLDQD�7RUR�0�����'HF������

3DUDW\SHV� Collected with the holotype. CAC-
&'0%����� ������²�����PP�6/���&$5����� ���������
²��������,$Y+�3���������������²�����PP�6/���,&1²

T. donascimientoi, Castellanos Morales 2018 
(COLOMBIA) 

T. rubbioli, Bichuette & Rizzato 2012 
(BRASIL) 

T. spelaeus, Donascimiento et al.2001
(VENEZUELA) 

En los AndesEn el escudo Brasilero

Trichomycterus troglofilos / troglobitos
A l’echelle continentale

Ojos



río Marañon

río Ucayali

río Solimões
río Amazonas

12
3

1- Alto Mayo (río Mayo)
2- Bagua (río Utcubamba)
3- Tocache (río Huallaga)
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Groupe externe:
Astroblepus sp.+

Massif Secteur Sous-Bassin Nombre de sites Cavités Rivières
Nombre total 

d'individus prélevés Cavités Rivières En 2017/2018 En 2019

Negro 5 3 2 38 26 12 9 29
Soritor 5 2 3 27 11 16 13 14

BAGUA GRANDE Utcubamba 5 3 2 32 22 10 2 30
VISTA ALEGRE Maranon 5 2 1 12 9 3 0 12

TOCACHE 2 1 1 12 10 2 2 10
TINGO MARIA 2 1 1 6 5 1 0 6

24 12 10 127 83 44 26 101Total:

TOCACHE Huallagua

ALTO MAYO

BAGUA GRANDE

ALTO MAYO

Pêche électrique

2 1

3

350km

Ninabamba



Critères de choix
• Population isolée
• Population homogène et avec le niveau de troglomorphisme le plus 

avancé possible
• Proximité géographique de populations épigées/hypogées 

Echantillonnage
• 5 individus déposés au MHN Lima (alcool 96°)
• 5 individus séparés en 3 :
• Tête à RNA Later
• Corps à congélaTon pour Acides Gras
• Queue à Alcool 96° pour ADN 



Cascayungas

Misteriosa

ALTO MAYO TOCACHE
Maronal

Bella Vista Palestina

Trichomycterus troglofilos / troglobitos
A l’échelle regiónale (Nord Pérou)



Diferencias de troglomorfismo en una misma cueva

à diversificación intra poblacional, poblacional o especifica?
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Figure 2 : Arbre phylogénétique des poissons de la famille des Trichomycteridae établi à partir des 

séquences COI. 3RXU�OHV�LQGLYLGXV�GX�VHFWHXU�G¶pWXGH��Oes clades hypogés sont représentés en bleu et 

OHV�pSLJpV�HQ�URXJH��/HV�pFKDQWLOORQV�UHFXHLOOLV�HW�VpTXHQFpV�ORUV�GH�O¶H[SpGLWLRQ�SUpFpGHQWH�VRQW�

annotés en vert��OHV�VpTXHQFHV�SURYHQDQW�GH�*HQEDQN�VRQW�QRPPpHV�SDU�O¶HVSqFH�LQGLTXpH�SDU�OHV�

auteurs. Les nombres situés au niveau dHV�Q°XGV�FRUUHVSRQGHQW�DX[�SUREDELOLWpV�GH�GLYHUJHQFH� 

ARBRE PHYLOGENETIQUE  / COI
En rouge à Cavernicoles

En Bleu à Superficiels`

+ autres taxons de la famille (Genbank)

+ autre famille (Astroblepus)

2

2
2

1

1

3

2

3
3

Pas de structure cavernicoles/Superficiels

par secteur

Les sous secteurs se différencient
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Secteur Alto Mayo

III. Matériel et Méthode :

A. Le projet et le réseau hydrographique :

Les  individus  sur  lesquels  nous  travaillons  ont  été  prélevés  lors  de  deux  expéditions
scientifiques menées par l’IRD (Institut  de Recherche pour le  Développement) au Pérou.  Ce projet
pluridisciplinaire (mêlant biologie, géologie, climatologie, hydrologie et archéologie) avait justement
pour but d’étudier la spéciation au niveau des karsts de l’Alto Mayo, plus précisément au niveau du
karst  Cerro Blanco.  Elle a été organisée en coopération avec 3 organismes de recherche péruviens
nationaux : l’IGP (Institut  Géophysique  du  Pérou), le IIAP (Institut de Recherche de l’Amazonie
Péruvienne),  ainsi  qu’avec  le  SERNANP (Service  National  des  Aires  Naturelles   Protégées)  et  de
plusieurs universités péruviennes.

FIG.3 : Photographie satellitaire du réseau 
hydrographique prise sur Google Earth et modifiée.  Les 
massifs de Bagua, Tocache et de l’Alto Mayo y sont 
représentés ainsi que le réseau hydrographique surligné en 
rouge.

FIG.4 : Photographie satellitaire de l’Alto Mayo prise sur Google 
Earth et modifiée. Les huit sites de prélèvements y sont représentés, 
en orange pour les grottes et en vert pour les rivières. Le Rio Soritor, 
le Rio Negro sont surlignés en bleu et le Rio Mayo surligné en 
rouge.

Au niveau de l’Alto Mayo, massif dont 
l’exploration était planifiée, une fine 
description des réseaux a pu être réalisée. 
Il est parcouru par deux rivières, le Rio 
Soritor et le Rio Negro. Les 
échantillonnages ont été planifiés sur huit 
sites d’étude dont la moitié est alimentée 
par le Rio Soritor et l’autre moitié par le 
Rio Negro.

Pour ceux alimentés par le Rio Soritor, 
nous retrouvons deux sites en surface 
(celui du Rio Soritor et du Rio Jordan) et 
souterrains (Cueva Bella Vista et Cueva 
Palestina). Pour ceux alimentés par le Rio 
Negro, nous retrouvons un site en surface 
(Rio Santa Fe), et trois souterrains (Cueva 
Maronal, Cueva Casca Yunga et Cueva 
Santa Fe).

65 KM

Le réseau hydrographique est composé 
de trois rivières, le Rio Marañon, le Rio 
Huallaga et le Rio Mayo  (cf. FIG.3). En 
amont du Rio Marañon, se situe le massif 
de Bagua où deux poissons ont été 
pêchés au niveau d’une cavité. En amont 
du Rio Huallagua se situe le massif de 
Tocache où là aussi deux poissons ont été 
pêchés au niveau d’une cavité. En amont 
du Rio Mayo se situe le massif de l’Alto 
Mayo où 30 poissons ont été 
échantillonnés.

Cueva Bella Vista

Cueva Palestina

Cueva Maronal Cueva Santa Fe

Cueva Casca Yunga

Rio Santa Fe

Rio Soritor

Rio Jordan

6
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Population isolée (mais résurgence suspendue) , très homogène

Population isolée (résurgence directe >2km) , très homogène

C : Cavité ; R : Rivière

S : Soritor ; N : Negro
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description des réseaux a pu être réalisée. 
Il est parcouru par deux rivières, le Rio 
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65 KM

Le réseau hydrographique est composé 
de trois rivières, le Rio Marañon, le Rio 
Huallaga et le Rio Mayo  (cf. FIG.3). En 
amont du Rio Marañon, se situe le massif 
de Bagua où deux poissons ont été 
pêchés au niveau d’une cavité. En amont 
du Rio Huallagua se situe le massif de 
Tocache où là aussi deux poissons ont été 
pêchés au niveau d’une cavité. En amont 
du Rio Mayo se situe le massif de l’Alto 
Mayo où 30 poissons ont été 
échantillonnés.

Cueva Bella Vista

Cueva Palestina

Cueva Maronal Cueva Santa Fe

Cueva Casca Yunga

Rio Santa Fe

Rio Soritor

Rio Jordan

6

Secteur Alto Mayo - Negro



Secteur Alto Mayo - Soritor
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Cueva Bella Vista

Cueva Palestina

Cueva Maronal Cueva Santa Fe

Cueva Casca Yunga

Rio Santa Fe

Rio Soritor

Rio Jordan

6



Secteur Huallagua / Tocache

Cavité en altitude, 

alimentation par percolation

Pas de résurgence connues

Tous les gros individus (>6cm) 

sont dépigmentés et sans 

systèmes oculaires apparent

Les plus petits/jeunes(<2cm) 

présentent des yeux
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Secteur Huallagua / Tocache
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Secteur Huallagua / Tocache



Secteur Utcubamba (Bagua)
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Figure 2 : Arbre phylogénétique des poissons de la famille des Trichomycteridae établi à partir des 

séquences COI. 3RXU�OHV�LQGLYLGXV�GX�VHFWHXU�G¶pWXGH��Oes clades hypogés sont représentés en bleu et 

OHV�pSLJpV�HQ�URXJH��/HV�pFKDQWLOORQV�UHFXHLOOLV�HW�VpTXHQFpV�ORUV�GH�O¶H[SpGLWLRQ�SUpFpGHQWH�VRQW�

annotés en vert��OHV�VpTXHQFHV�SURYHQDQW�GH�*HQEDQN�VRQW�QRPPpHV�SDU�O¶HVSqFH�LQGLTXpH�SDU�OHV�

auteurs. Les nombres situés au niveau dHV�Q°XGV�FRUUHVSRQGHQW�DX[�SUREDELOLWpV�GH�GLYHUJHQFH� 

Secteur Utcubamba (Bagua)



La variabilidad es también una riqueza de la naturaleza
Trichomycterus sp. epigeos e hypogeos, Norte Perú 2019

Gracias !


